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Gesund oder krank - was uns die Proteomicsforschung verrét

Die menschliche Erbanlage - das Genom - ist vor etwa zehn Jahren auf spektakuldre
Weise entschliisselt worden. Aufgabe des Genoms ist es, die etwa 20.000 verschiedenen
menschlichen Eiweif3stoffe oder Proteine zu kodieren. Diese Proteine kénnen auch noch
in verschiedenen Formen vorliegen, so dass die Gesamtgréf3e des menschlichen Proteoms
sicher bei Gber 100.000 verschiedenen Proteinen liegt. In der Forschungsabteilung von
Matithias Mann werden moderne Verfahren der Massenspekirometrie entwickelt, die das
menschliche Proteom analysieren kénnen. Durch den Vergleich des Proteinmusters in nor-
malen Zellen und Krebszellen kann man zum Beispiel wichtige Schliisse iber den Krebszu-
stand erhalten. Weiterhin kann man mit der Massenspekirometrie auch erfahren, welche
Proteine miteinander wechselwirken und wie ihre Aktivitét an und ausgeschaltet wird. In
seinem Vortrag wird Matthias Mann die wichtigsten Verfahren der Proteomik und ihre An-
wendungsgebiete in Biologie und Medizin beschreiben.

Prof. Dr. Matthias Mann ist Direktor am Max-Planck-Institut fiir Bioche-
mie und leitet die Forschungsabteilung ,Proteomics und Signaltrans-
duktion”.

Weitere Informationen erhalten Sie unter:
www.biochem.mpg.de/mann
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U-Bahn U6 (Richtung Klinikum Grof3hadern) bis zur Haltestelle GroBhadern. Danach mit dem
Bus 266, Richtung Planegg, bis zur Haltestelle Max-Planck-Institute.




